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VΈνας κοινός σεξουαλικά μεταδιδόμενος ιός που μπορεί να 
μολύνει το δέρμα καιτον βλεννογόνο του τραχήλου της 
μήτρας

VΠερισσότερο από 100 τύποι έχουν πλήρως ταυτοποιηθεί

ü40 από αυτούς μπορεί να μολύνουν  το γεννητικό σύστημα

üΟ ιός HPV μεταδίδεται εύκολαακόμη και μέσω  στενής δερματικής 
επαφής 

VΠερίπου 15 HPV τύποι θεωρούνται                                                
υψηλού κίνδυνου και μπορεί                                                           
να προκαλέσουν                                                                          
Καρκίνο Τραχήλου Μήτρας

The human 
papillomavirus

1. Bosch FX et al.J ClinPathol2002;55:244–265; 2. Munoz N et al.Int. J. Cancer 2004;111:278–285;3. 
Trottier H & Franco EL. Am J ManagCare2006;12:S462–S472; 4. Franco EL et al. Cancer J
2003;9:348–359.  

Ο ιός των ανθρωπίνων θηλωμάτων HPV 
(Humanpapillomavirus)
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VΟ HPV χαρακτηρίζεται από την ικανότητά του να 
διαφεύγειαπό το φυσικό μηχανισμό ανοσιακής
απάντησης

üΔεν προκαλεί ιαιμία(πχ Ηπατίτιδα)

üΔεν καταστρέφει άμεσα τα κύτταρα του ξενιστή 

üKαθυστερείτη φλεγμονώδη απάντηση μέσω κυτοκινών

Ποια η διαφορετικότητα του 
HΡV? 

Margaret Stanley. Immune responses to human papillomavirus. Vaccine 24S1 (2006) S1/16-S1/22.

Stanley, Lowy, Frazer. Chapter 12: Prophylactic HPV vaccines: Underlying mechanisms. Vaccine 24S3 (2006) S3/106-S3/113.

Munoz, Castellsagu®, Berringtonde Gonz§lez, Gissmann. Chapter 1: HPV in the etiologyof human cancer. Vaccine 24S3 (2006) S3/1-S3/10.
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ΕπιθηλιοτροπισμόςHPV

Δερματικές Μυρμηκίες

HPV 1-4, 7,10,26-29, 41,48,49,57,60,63,85

ΘηλώματαΠρωκτογεννητικήςΧώρας

HPV2, 6, 11, 16, 18, 30, 40-42, 44, 45, 54, 55, 61

Δερματικές Μυρμηκίες

HPV 1-4, 7,10,26-29, 41,48,49,57,60,63,85

Ακροχορδονόμορφηεπιδερμοδυσπλασία(Lewandowsky-Lutz)και 
SCC

HPV 5, 8, 9, 12, 14, 15,17, 19-25, 36, 38, 47, 90

ΚαρκινώματαΠρωκτογεννητικήςΧώρας

HPV16, 18, 26, 31, 33, 35, 39, 45, 51-53, 56, 58, 59, 66,68,73, 82

Θηλώματα Ανωτέρου Αναπνευστικού και Οφθαλμού

HPV 2, 6, 11, 13, 16, 32
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Η δομή του ιού
ÅΟ HPV είναι σχετικά μικρός ιός και περιέχει διπλή έλικα DNAμέσα σε 
σφαιρικό καψίδιοτο οποίο αποτελείται από 2 πρωτεΐνες, L1 καιL2

Circular dsDNA

HPV capsids, 
approximately 55 nm in diameter

1. Ferlay J et al. IARC CancerBase. Lyon 2004;2. Munoz N et al. Int J Cancer 2004;111:278ï285; 3. Smith JS et al. Int J Cancer

2007;121:621ï632.4 Burd EM. Clin Microbiol Rev 2003;16:1ï17

L1 protein pentamer L2 supporting protein

Ʉə űɩˋɟə HPV16 ɚŭə 18 ůɒɝŭə ɢˋůɩɘɢɝɟə ɕəŭ > 70% űɥɝ ˋůɠəŰűŭűəɚɪɝ ȿɈɁ

Ʉə űɩˋɟə HPV16,18,45 ɚŭə 31 ůɒɝŭə ɢˋůɩɘɢɝɟə ɕəŭ >90 űɥɝ ˋůɠəŰűŭűəɚɪɝ ŭŮůɝɟɚŭɠɚəɝɪɜŭűɟɡ
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Papillomaviridae

Ετερογενής ομάδα ιών (θηλαστικά, πτηνά και ερπετά)
περισσότεροι από 150 τύποι έχουν ανιχνευτεί στον άνθρωπο
(Human Papillomavirus-HPV, Bernard et al., 2010)

Richard Edwin Shope1933, PV απομονώθηκαν για πρώτη 
φόρα από κουνέλια-Shope Papillomavirus ή
CRPV (cottontail rabbit papillomavirus)

Gissmann etal., 1984, 
Zur Hausen, 1996

HaraldzurHausen, 1976
ΗPV παίζουν σημαντικό ρόλο
στην ανάπτυξη καρκίνου του 
τραχήλου της μήτρας

HaraldzurHausen
1983 και 1984
απομόνωσε τα πρώτα στελέχη
HPV16 και HPV18
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Διαμόρφωση των φυλογενετικών δέντρων των PVs με βάση:
Å τη νουκλεοτιδική αλληλουχία, 
Å τα βιολογικά χαρακτηριστικά (είδη ξενιστών, ιστός, παθογένεια, 

οργάνωση γενώματος)
Θέσπισαν την ταξινόμηση των PVsσε γένη

Παρασκευή, 6 Μαρτίου 2020



Νέος τύπος HPV: αλληλουχία L1 
ORF>10% κοντινότερο γνωστό τύπο-
Υπότυπος: 2-10%-Variant: <2%

Φυλογενετικό δένδρο 
με αλληλουχίες του L1 
γονιδίου 

de Villiers et al., Virology 2004

16 γένη PVs-
ελληνική αλφάβητο από το 
γράμμα-Άλφα μέχρι το 
γράμμα Πι με βάση τα 
κριτήρια που θεσπίστηκαν
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Bernard etal., Virology 2010

Σήμερα 29 γένη PV

πολλαπλή ομοπαράθεση L1
αλληλουχιών 189 PV τύπων
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Human Papillomavirus (HPV)

V γένη στον άνθρωπο 
Άλφα-, Bήτα-, Γάμμα-, Μι-
και Νι-PVs

39/45/59/51/56
= 18 related
(“A7 species ”)  

31/33/35/52/58
= 16 related
(A9 species)
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Η οργάνωση του γονιδιώματος
του HPV

S. de Sanjose et al. Best Practice & Research Clinical Obstetrics and Gynaecology 47 (2018) 2-13 
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Η ιικήΕ6 πρωτεϊνη Μετασχηματισμός, 
αθανατοποίηση

Σύνδεση με κυτταρικές 
πρωτεϊνες

16-18 kDa, 150 αα

ÅΑλληλεπίδραση της με
την ογκοκατασταλτική
πρωτεΐνη p53
Ε6+p53+Ε6 ουβικουτινική
λιγάσηE6AP

Ουβικιτινίωσητης p53
και αποδόμησή της στο 
26S πρωτεάσωμα

V μόνο οι τύποι υψηλού κινδύνου διεγείρουν το μονοπάτι της
ουβικουτινίωσηςκαι την αποδόμησης της πρωτεΐνης

ÅΕνεργοποίηση της καταλυτικής 
υπομονάδαςτης τελομεράσηςhTERT

Διατήρηση μεγάλων τελομερών
κατά την κυτταρική διαίρεση
αναστέλλοντας την κυτταρική 
γήρανση

Αθανατοποίησητων κυττάρων
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Η ιικήΕ7 πρωτεϊνη

CR1, CR2, CR3 συντηρημένες 
περιοχές-100 αα

ÅAλληλεπίδρασητης με την
οικογένεια των πρωτεϊνών του 
ρετινοβλαστώματος(pRb, p107 
και p103)

Vεπάγει την αποικοδόμηση της pRb μέσω του 
μονοπατιού του ουβικουτινικού πρωτεοσώματος

Vσυνδέεται με τις κυκλίνες Α και Ε και με τους 
αναστολείς των κύκλινο-εξαρτώμενων κινασών
(cdk) p21 και p27               επάγεται η 
φωσφορυλίωση της pRb

Aπορρύθμισητου κυτταρικού κύκλου με συνέπεια
τον ανεξέλεγκτο κυτταρικό πολλαπλασιασμό
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E6 & E7–επίδραση στη ρύθμιση του κυτταρικού κύκλου

ÅΑναστολή των ογκοκατασταλτικών γονιδίων p53, pRb
ÅΚυτταρική αθανατοποίηση
ÅΚακοήθης μετασχηματισμός
ÅΓενωμική αστάθεια



Κύκλος ζωής του ιού

Å Ακολουθεί το πρόγραμμα διαφοροποίησης των
κερατινοκυττάρων του ξενιστή

Å Tα ιικά σωματίδια προσβάλουν τους επιθηλιακούς
ιστούς μέσω μικροτραυματισμών

Å Ο ιός εισβάλει στα κύτταρα της 
βασικής στοιβάδας
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Μεταγραφή του ιικούγονιδιώματος

Η έκφραση των γονιδίων του ιού εξαρτάται από 
το πρόγραμμα διαφοροποίησης των 

κερατινοκυττάρων

ο όψιμος υποκινητής 
ενεργοποιείται ειδικά σε
διαφοροποιημένες 
στοιβάδες του επιθηλίου

Τα Ε1, Ε 2, Ε 4, Ε5, Ε6, Ε7 
βρίσκονται υπό τον άμεσο 
έλεγχο του πρώιμου 
μεταγραφικού υποκινητή
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Å Ο ιός HPV εισέρχεται στα κύτταρα της βασικής μεμβράνης μέσω μικροτραυματισμών 
στο επιθήλιο του τραχήλου.

Å Μετά τη μόλυνση τα πρώιμα (Early) γονίδια Ε1, Ε2, Ε4, Ε5, Ε6 και Ε7 εκφράζονται και 
το ιικόγονιδίωμααντιγράφεται.

Woodman et al. Nature Reviews Cancer 7, 11–22 (January 2007) | doi:10.1038/nrc2050
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Στα ανώτερα στρώματα του επιθηλίου, το ιικό γονιδίωμα αντιγράφεται με γρηγορότερους ρυθμούς και 
εκφράζονται τα γονίδια L1, L2 και Ε4, τα οποία συμμετέχουν στο σχηματισμό του καψιδίου και στην 
απελευθέρωση των ιοσωματίων. 

Η εξέλιξη των κυτταρικών αλλοιώσεων σε διηθητικό καρκίνο σχετίζεται με την ενσωμάτωση του ιικού 
γονιδιώματος στο ανθρώπινο χρωμόσωμα, με την απώλεια έκφρασης της Ε2 πρωτεΐνης και την 
επακόλουθη υπερέκφραση των γονιδίων Ε6 και Ε7

Woodman et al. Nature Reviews Cancer 7, 11–22 (January 2007) | doi:10.1038/nrc2050Παρασκευή, 6 Μαρτίου 2020



HPV detection: Basic principles

• Isolation of HPV nucleic acids
• DNA is present in cells (episomal, integrated)
• mRNA is present predominantly in cells only

• Denaturation of nucleic acids
• DNA is denatured in PCR (usually 94-95oC) to create single strands
• mRNA is denatured in lower temperature (40-60oC) only to unfold any 2ndary
structures

• Amplification
• DNA via PCR (DNA pol, cycling T from 55-95oC)
• mRNA using RT-PCR or isothermic reaction (RNA pol, RT, RNAse-H)

• Signal detection (fluorescence, chemiluminescence, colorimetric)
• Most DNA techniques target L1 (conserved region). Most mRNA techniques target the
transcripts of the E6/E7 oncogenes

Spathis et all, (2016) HPV Detection Methods: Towards Personalized Prevention, IGI DOI 10.4018/978-1-4666-8828-5.ch005 
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ÅΜέθοδοι που βασίζονται στο PCR
ÅΜέθοδοι που βασίζονται στο real-time PCR
ÅΜέθοδοι που δε βασίζονται στο PCR

DNA

Μέθοδοι που ανιχνεύουν το mRNA 
E6 και Ε7 ογκογονιδίων του ιού

RNA
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n36 =   68,719,476,736 copies in ~ 2 hrs

Primers

DNA template

Buffer

+ +

A C T G

MgCl2

PCR
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Μέθοδοι που βασίζονται στο PCR-ενίσχυση 
στόχου

ÅAMPLICOR® - LINEAR  ARRAY HPV GENOTYPING Tests
ÅCLART® HPV2
ÅINNO-LiPa HPV-SPF10LiPA25 
ÅHPV Direct Flow-chip 
ÅPapilloCheck® HPV-Screening
ÅHybribio 21 HPV GenoArray
ÅGenoFlow HPV array (DiagCor)
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Extraction

Paraffin embedded 

tissue

swab

Liquid cytology

HPV CLINICAL MICROARRAYSΠαρασκευή, 6 Μαρτίου 2020



Microarrays Technology

Biochip (3x3mm):

probes in triplicate

Internal control for nucleic acid extraction

Internal control for PCR inhibition
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üΒασίζεται στην ανίχνευση και ποσοτικοποίηση ενός
φθορίζοντος μορίου αναφοράς (ειδικού για
συγκεκριμένη αλληλουχία) σε κάθε κύκλο της

αντίδρασης PCR

PCR πραγματικού χρόνου
Real time PCR/Q PCR

ɲʶ˄ ʰˉʰʽˍʶʾˍʰʽ ʰ˄ʱ˂ˎˋʹ ˃ʶ ʹ˂ʶˁˍˊˇ˒ˈˊʹˋʹ

Παρασκευή, 6 Μαρτίου 2020



PCRπραγματικού χρόνου (qPCR)

üΕπιτρέπει
Vτην αδιάλειπτη παρακολούθηση των
προϊόντων της PCR κατά την ενίσχυση μέσω
της μέτρησης του εκπεμπόμενου φθορισμού
των προϊόντων σε κάθε κύκλο
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PCRπραγματικού χρόνου (qPCR)

üEπιτρέπει
VΤαυτοποίηση του κύκλου εισόδου στην εκθετική
φάση (κύκλος-κατώφλι) και, της σχετικής
ποσοτικοποίησης της μήτρας DNA στην αρχή
της αντίδρασης.
VΤα προϊόντα του πολλαπλασιαμού αναλύονται σε
πραγματικό χρόνο όπως συντίθενται σε κάθε κύκλο.
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Μέθοδοι που βασίζονται σε PCR
πραγματικού χρόνου

Åcobas® HPV Test 
ÅAnyplex™ II HPV28 Detection
ÅAbbott RealTime High HPV 
ÅSacace 14 HR
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HPV Genotypes 14 Real-TM Quant

For quantitative detection and 
genotyping of Human 

Papillomavirus
(16, 18, 31, 33, 35, 39, 45, 51, 52, 

56, 58, 59, 66 and 68)
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Negative clinical sample
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Positive clinical sample
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14 High-risk HPV with 16/18 Genotyping Real-time 
PCR Kit

- 14 high-risk HPV types: HPV 16, 18, 31, 33, 35, 39, 45, 51, 52, 
56, 58, 59, 66, 68
- Specific Detection of 2 high-risk HPV genotypes: HPV 16 & 
HPV 18
- Cellular IC for the monitoring of the entire process

V Demonstrate no cross-reactivity with non-high risk HPV 
genotypes, ensuring that positive results are clinically 
meaningful
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Å12 HR: 31, 33, 35, 39, 
45, 51, 52, 56, 58, 59, 
66, 68
ÅΓονοτύπιση: 16, 18 
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Abbott Real Time High Risk (HR) HPV

Å12 HR: 31, 33, 35, 39, 
45, 51, 52, 56, 58, 59, 
66, 68
ÅΓονοτύπιση: 16, 18 

Παρασκευή, 6 Μαρτίου 2020



Παρασκευή, 6 Μαρτίου 2020



Μέθοδοι που δε βασίζονται στο PCR-μέθοδοι 
ενίσχυσης σήματος

ÅdigeneHybrid Capture 2
ÅCervista®
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digeneHybrid Capture 2
ÅΧρησιμοποιεί μίγμα από ανιχνευτές RNA που αντιστοιχούν  στους 
τύπους του ιού που ανιχνεύει 
ÅΔιαδικασία ανίχνευσης DNA:RNA υβριδίων με χρήση ειδικών 
μονοκλωνικών αντισωμάτων και χημειοφωταύγειας για την 
ποιοτική ανίχνευση 18 τύπων  χαμηλού και υψηλού κινδύνου HPV
ÅΔιαφοροποίηση σε δύο ομάδες  HPV DNA 
ÅΧαμηλού κινδύνου (6, 11, 42, 43, 44)
ÅΥψηλού κινδύνου (16, 18, 31, 33, 35, 45, 51, 52, 56, 58, 59, 68)
ÅΕύκολη στη χρήση για κλινικές μελέτες-προσφέρεται για 
αυτοματοποίηση-ισχυρή και αναπαραγώγιμη μέθοδος
ÅΔεν επιτρέπει την ακριβή γονοτύπιση του ιού
ÅΛιγότερο ευαίσθητη από τηνPCR
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A5

A7

A6
A9

CervistaTM HPV HR Test Design

51, 56, 66A5/A6

A7 18, 39, 45, 59, 68

A9 16, 31, 33, 35, 52, 58

de Villiers et al., Virology, 2004

• Ενζυματικήδράση της νουκλεάσηςCleavase® 
(Hologic™, Inc) 

• Μέθοδος ενίσχυσης σήματος

• Ισοθερμικές αντιδράσεις

• Ανίχνευση φθορισμού

• Φυλογενετικό δέντρο της Α υπερ-
οικογένειας HPV,βασισμένο στηνL1 
περιοχήτου ιού

• CervistaHPV είναι ειδικό για τους HR 
γονότυπους που έχουν επιλεγχθείαπό 
τις Α5/Α6, Α7 & Α9 ιικέςομάδες:



Probe

Repeating Process

Amplifies Signal
Cleavas
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®
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F1 F2

C

G

A

A

C

C

InvaderÈ Oligo

Probe Probe

FRET Cassette 1 FRET Cassette 2
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Cleavage 
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Cleavage 

Site
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A

T

F1
F2 Q

Στην πρωταρχική αντίδραση, ο εσωτερικός 
μάρτυρας του Cervista HPV HR test δημιουργεί 
κόκκινο φθορισμό όταν υπάρχει επαρκής 
ποσότητα DNA στο δείγμα
Ομοίως, στην δευτερεύουσα αντίδραση 
παράγεται πράσινος φθορισμός 
όταν ανιχνευθεί η παρουσία ενός ή 
περισσοτέρων HR HPV γονότυπων στο 
δείγμα.

H χημεία Invader χρησιμοποιεί ενίσχυση σήματος 
και ανίχνευση φθορισμού, παράγοντας 
εκατομμύρια ειδικά σήματα προς ανίχνευση δια 
μέσου ταυτόχρονων διπλών ισοθερμικών 
αντιδράσεων, οι οποίες: 
1. Επιβεβαιώνουν την ύπαρξη επαρκούς 
ποσότητας DNA στο υπό εξέταση δείγμα
2. Ανιχνεύουν την ύπαρξη των 14 HPV
χαρακτηρισμένων ωςHR από τηνIARC 
(International Agency for Research on Cancer)
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Μέθοδοι ανίχνευσης HPV Ε6/Ε7mRNA

1. Nuclisens HPV (Biomerieux)-ισοθερμική NASBA τεχνολογία-πλήρη μετάγραφα από 5 
υψηλού κινδύνου HPV τύπους

2. APTIMA (GenProbe)-ισοθερμική ΤΜΑ τεχνολογία-πλήρη μετάγραφα από 14 υψηλού 
κινδύνου HPV τύπους

3. HPV Oncotect (incellDx)-κυτταρομετρία ροής/FISH-E6/E7 mRNA κύτταρα από όλους 
τους υψηλού κινδύνου HPV τύπους

4. In-house nested-RT PCR/ηλεκτροφόρηση σε πήκτωμα αγαρόζης-πλήρη και 
διακεκομένα μετάγραφα

1. Molden et al., J Virol Methods 2007;142:204 - 12

2. Szarewski et al., Epidemiol Biomarkers Prev 2008; 17:3033 - 42

3. Narimatsu and Patterson, Am J Clin Pathol 2005; 123:716 - 23

4. Sotlar et al., J Med Virol 2004; 74:107 - 16
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NucliSens EasyQÈ HPV 
(Biomerieux, France)

VǦŲŵɻȀŴŶŲȃŵŶȁȆÙȈȃȈŶȃȄǼŲȆɻȌȆŴȋŵȁÙŲȉŲǿȑŀŴȆȈȋE6/E 7 mRNA ŲÙȑŶȈȋȊȋȍȁȅȈȒ
ȄȃȆųȒȆȈȋŶȒÙȈȋȊHPV 16, 18, 31, 33 ȄŲȃ45

VǶȉȁŵȃŀȈÙȈȃŴɻŀȈȉȃŲȄȈȒȊȃȌȆȁȂǻŶŴȊ(molecular beacons) ǿȃŲŶȁȆŲȆɻȌȆŴȋŵȁŶȈȋ
ÙŲȉŲǿȑŀŴȆȈȋÙȉȈȏȑȆŶȈȊ

VæȃŲȂǻŶŴȃŴŵȎŶŴȉȃȄȑŀǺȉŶȋȉŲ

http://images.google.gr/imgres?imgurl=http://www.eurogentec.com/EGT/Images/NASBA/NucliSENS-EasyQ-platform.jpg&imgrefurl=http://www.eurogentec.com/product/research-nasba.html&h=156&w=270&sz=8&hl=el&start=13&usg=__CqV9DolZ59IxUGVmBFT-oQBqMyc=&tbnid=gOyvJaG6R2LIEM:&tbnh=65&tbnw=113&prev=/images?q=nuclisens&gbv=2&hl=el


• Transcription mediated amplification (TMA) of 
HPV mRNA with chemiluminescent

• Qualitative assay for detection of E6/E7 mRNA of 
14 HR HPVs 
(16/18/31/33/35/39/45/51/52/56/58/59/66/68) 
with optional typing for 16 and 18/45

• Internal controls and calibrators

• Sample stability in ThinPrepfor up to 30 days, 
AptimaSpecimen Transfer 105 days (2°C to 20°C) 
or 24 months at <-20°C

• 1 ml of LBC, swabs, urine…

Aptima HPV (Hologic)

Hologic Panther training manual (Panther TM 2015  902732)
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• Isolation of target mRNAsfrom cell lysate using
magneticbeads

• Chemiluminescence detection using the
HybridizationProtectAssay(HPA)

Aptima HPV (Hologic)

Hologic Panther training manual (Panther TM 2015  902732)
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• Automated analysis of calibrators and
sampleresults

• IC cutoff (flasher): 0.5 x [mean ICRLUof
the valid NegativeCalibratorreplicates

• Analyte cutoff (glower): [mean analyte
RLU of the valid Negative Calibrator
replicates]+ [0.09 x mean analyte RLUof
the valid PositiveCalibratorreplicates]

• Signal to Cutoff (S/CO) = RLU
Sample/Analyte cutoff

Analysis

Reid et al, (2015) Human papillomavirus oncogenic mRNA testing for cervical cancer screening: baseline and longitudinal results from the CLEAR 
study Am J Clin Pathol. 2015 Sep;144(3):473-83. doi: 10.1309/AJCPHVD7MIP3FYVV
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OncoTect E6/E7 (IncellDx)

Narimatsu R, et all (2005) High-Throughput Cervical Cancer Screening Using Intracellular Human 
Papillomavirus E6 and E7 mRNA Quantification by Flow Cytometry. American Journal of Clinical Pathology 
123: 716–723.
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VΚυτταρομετρίαροής-μέσο ανίχνευσης της 
υπερ-έκφρασης του ενδοκυττάριου mRNAτων 
γονιδίων Ε6 και Ε7 όλων των ογκογόνωντύπων 
του HPVως συνέπεια της ενσωμάτωσης του ιού 
στο γενωμικόDNA

VΒασίζεται στον υβριδισμό ενός FAM
σημασμένουμίγματος HPVιχνηθετών σε 
κύτταρα εξωτραχήλουπροερχόμενα από 
εναιώρημα σε φιαλίδιο κυτταρολογίας υγρής 
φάσης (ThinPrep®) 



Analysis

Spathis A et al. (2012) mRNA and DNA Detection of Human Papillomaviruses in Women of All Ages Attending Two Colposcopy Clinics. PLoS ONE 7(11): 
e49205. doi:10.1371/journal.pone.0049205

• Gating of cells of interest using a
FSC/SSCdot plot

• Percentage of green fluorescent
cells is calculated on gated cells

• Cut-off for cells set by using
clinically negative samples (1.5%
for our lab)
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Aptima HPV HPV Oncotect NucliSensHPV

Detection 14 HR All HR 5 HR

Typing 16, 18/45 None 16, 18, 31, 33, 45

Isolation mRNA None DNA & RNA

Detection Chemiluminescence Fluorescence Fluorescence

Automation Full Semi Semi

Resultanalysis Automated Lab cut-off Automated

QA Calibrators / IC Fixedcell lines PC,IC

Throughput 275 / 8h 24 / 4h 28 / 8h

Expandability None mRNA or proteins None

References (Szarewski, 2008; Castle, 2011; 
Ratnam, 2011; 

Castle, 2015; Reid, 2016)

(Kottaridi, 2010; Coquillard, 2011; 
Spathis, 2012)

(Molden, 2006; Szarewski, 2008; 
Keegan, 2009; Sørbye, 2014)
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Επιγενετικές αλλαγές και HPV
ÅΗ εμμένουσα λοίμωξη και ενσωμάτωση του ιού-επιγενετικέςαλλαγές 

ÅΜεθυλίωση του ιικούDNAκαι του DNA του ξενιστή, τροποποιήσεις 
της ιστόνης και διαφοροποίηση της έκφρασης μη κωδικών RNA 
μορίων (miRNAs, lncRNAs)

ÅΗ ρύθμιση της μεταγραφής των γονιδίων του ξενιστή μέσω 
επιγενετικώνμηχανισμών, συμπληρώνει τη δράση των 
ογκοπρωτεϊνώνπρος τον κυτταρικό 
μετασχηματισμό (αύξηση κυτταρικού 
πολλαπλασιασμού, διαφυγή ανοσιακής
επιτήρησης,  αναστολή απόπτωσης)



ÅΜηχανισμός που χρησιμοποιεί ο ιός για να παραμείνει στον ξενιστή

ÅH μεθυλίωση στα L1και L2γονίδια παρουσιάζει αυξημένα ποσοστά 
στα καρκινικά κύτταρα

ÅH μεθυλίωση στην LCR αντικρουόμενα ευρήματα

ÅΗ μεθυλίωση στο 3’LCR μπορεί να σχετίζεται με την επισωματική
κατάσταση του ιού

Μεθυλίωση του ιικούDNA





ATACGTGT

7270

CGTTATAAA….GG GTTGAAG CGAATTCG

7429, 7455, 7461

ACGTATGG…GTAGGAAACG

7535,7553

CGAT..CGT..CG..TCG..CGA..CG

7862, 31, 37, 43, 52, 58

p97 p670

CGGTGGA TCGGTCG

494, 502, 506

CG.. CGTA..TTCG

765, 780, 790

5’UTR enhancer

promoter

E6 E7

Å18 CpGs
V12 UTRCpGs
V3 E6CpGs
V3 E7CpGs

L1 gene:12 CpGs



ÅΑύξηση του 
ποσοστού 

μεθυλίωσης σε 
υψηλού βαθμού 

αλλοιώσεις

L1 γονίδιο



Μοριακή διερεύνηση της έκφρασης των miRNAsπου ρυθμίζουν το ανοσιακό 
μονοπάτι PD-1/PD L-1 σε προκαρκινικές αλλοιώσεις και καρκινώματα τραχήλου 

μήτρας.

ΛεβεντάκουΔανάη, Βιολόγος,MSc, PhD Candidate

ΕΘΝΙΚΟ ΚΑΙ ΚΑΠΟΔΙΣΤΡΙΑΚΟ ΠΑΝΕΠΙΣΤΗΜΙΟ ΑΘΗΝΩΝΙΑΤΡΙΚΗ ΣΧΟΛΗ        
Β΄ ΕΡΓΑΣΤΗΡΙΟ ΠΑΘΟΛΟΓΙΚΗΣ ΑΝΑΤΟΜΙΚΗΣ 
Διευθυντής: Καθηγητής Ι. Γ. Παναγιωτίδης

ΠΑΝΕΠΙΣΤΗΜΙΑΚΟ ΓΕΝΙΚΟ ΝΟΣΟΚΟΜΕΙΟ «ΑΤΤΙΚΟΝ» 



Μικρά  RNA μόρια

Å miRNAs ή miRs: εξελικτικά συντηρημένα,μονόκλωνα 
μόρια RNA 

Å 21-23 nt , εντοπίζονται σε φυτά, ζώα και ορισμένους 
ιούς

Å Υπολογίζεται ότι υπάρχουν τουλάχιστον 300 miRNAs 
στο ανθρώπινο γονιδίωμα ,συνιστώντας ~ το 3%  των 
εκφραζόμενων γονιδίων  

Å Συνιστούν μια νέα τάξη γονιδιακών ρυθμιστών 
Å Τα  miRNAs περιγράφηκαν το 1993 στο νηματώδη 

σκώληκα Caenorhabditiselegansενώ ο όρος miRNAs
εισήχθη το 2001

Å Ένα miRNA μπορεί να ρυθμίζει την έκφραση ακόμη και 
διακοσίων mRNA στόχων ,που μπορεί να είναι 
μεταγραφικοί και εκκριτικοί παράγοντες, υποδοχείς ή 
και κυτταρικοί διαβιβαστές

Victor Ambros Rosalind Lee

Rhonda Feinbaum



Βιοσύνθεση των miRNAs

Å Τα γονίδια των miRNAs μεταγράφονται είτε από την RNA 
πολυμεράση II είτε από την RNA πολυμεράση IIΙ σε 
πρωτογενή miRNA μετάγραφα (pri –miRNAs)

Å Τα pri-miRΝAs, με δομή φουρκέτας (stem-loop structure),
νουκλεολύονται από ένα σύμπλοκο πρωτεϊνών, το 
σύμπλοκο μικροεπεξεργαστών (microprocessor complex)
.Το σύμπλοκο αυτό
συγκροτείται από την πρωτεΐνη Drosha που έχει τον 
κύριο νουκλεολυτικό ρόλο και από την πρωτεΐνη DGCR8 
(DiGeorge critical region 8) που κατευθύνει και 
σταθεροποιεί τη δράση της Drosha

Å Τα πρόδρομα miRNAs (pre-miRNAs) που
απελευθερώνονται με δομή φουρκέτα (stem-loop
structure) βγαίνουν από τον πυρήνα με τη βοήθεια της 
Εξπορτίνης-5, που βρίσκεται στο σύμπλεγμα του 
πυρηνικού πόρου 

Μέσα στον πυρήνα:



Βιοσύνθεση των miRNAs

Å Το ένζυμο Dicer αφαιρεί τον βρόγχο των pre-miRNA
παράγοντας δίκλωνα τμήματα μήκους ~23 νουκλεοτιδίων
που έχουν 5΄φωσφορυλιωμένα άκρα και 3΄προεξέχοντα 
άκρα μήκους 2 nt

Å Έχει διαπιστωθεί ότι η ανθρώπινη Dicer αλληλεπιδρά με 
δύο στενά συνδεδεμένες πρωτεΐνες, την TRBP (trans 
activator RNA (Tar) binding protein) και την PACT (protein 
activator of PKR) οι οποίες συμβάλλουν στο σχηματισμό του
RNA συμπλόκου που επάγει τη γονιδιακή σίγηση (miRNA-
Induced Silencing Complex RISC ή miRISC)

Å Τα ριβονουκλεοπρωτεϊνικά σωμάτια (RNPs) που περιέχουν 
τα δίκλωνα miRNAs οδηγούν το ώριμο μόνο miRNA στο 
καταλυτικό σύμπλοκο RISC και κατ’ επέκταση στο mRNA-
στόχο για μετα-μεταγραφική αποσιώπηση 

Στο κυτταρόπλασμα



Αποσιώπηση της γονιδιακής έκφρασης



Σχετικά με PD-1

ÅO PD-1 (Programmed cell death receptor-1) 
είναι μέλος της υπεροικογένειας CD 28

ÅΕίναι διαμεμβρανική πρωτεΐνη  τύπου Ι, 
αποτελείται από 268 αμινοξέα

ÅΑνακαλύφθηκε το 1992 

ÅΕκφράζεται στην επιφάνεια των 
ενεργοποιημένων Τ και Β λεμφοκυττάρων

Tasuku Honjo



Σχετικά με PD-L1

ÅO PD-L1 (Programmed death-ligand 1 ) ή CD274 ή Β7-
Η1

ÅΕίναι διαμεμβρανική πρωτεΐνη με μοριακό βάρος 40 
kDa

ÅΧαρακτηρίστηκε στη Mayo Clinic

ÅEκφράζεται στα αντιγονοπαρουσιαστικά κύτταρα, τα 
Tregs και τα καρκινικά κύτταρα



Σκοπός της μελέτης

ÅΗ διερεύνηση του προφίλ έκφρασης διαφόρων microRNAs
που συμμετέχουν στη ρύθμιση του μονοπατιού 
σηματοδότησης PD-1/PD-L1, προκειμένου να κατανοηθεί 
πληρέστερα ο ρόλος τους στον καρκίνο του τραχήλου της 
μήτρας και να συσχετιστούν με την παρουσία του HPV. 

ÅH έκφραση των miRNAs απορρυθμίζεται στον καρκίνο, 
επομένως θα εκτιμηθεί η πιθανή χρήση των μελετηθέντων
μορίων ως προγνωστικών δεικτών για την εξέλιξη της 
νόσου.



Υλικό και Μέθοδοι

Á Επιλογή των προς μελέτη miRNA, τα οποια στοχεύουν το mRNA του γονιδίου PD L-1 ώστε να 
καταστεί δυνατή η μελέτη του προφίλ της έκφρασης των miRNAs τόσο σε φυσιολογικό ιστό 
όσο και σε ιστικά δείγματα προερχόμενα από διάφορα στάδια ενδοεπιθηλιακών
αλλοιώσεων του τραχήλου της μήτρας. 

Á Η αλληλεπίδραση των επιλεγέντων miRNA με το mRNA του PDL-1 ελέγχθηκε με τη χρήση του 
υπολογιστικού εργαλείου πρόβλεψης DIANA-miRPath v2.1 

Á Τα miR-191, miR-23a , U6 snRNA χρησιμοποιούνται  ως μόρια σταθερής έκφρασης 
προκειμένου επιτευχθεί κανονικοποίηση κατά τη σύγκριση της έκφρασης των miRNAs
στόχων

Á Τα μόρια στόχοι που επιλέχτηκαν είναι hsa-miR-106b-5p,  hsa-miR-200a-3p το hsa-miR-
138-5p, με ογκοκατασταλτική δράση καθώς εμποδίζουν την έκφραση του PD-L1 . 

Á Το hsa-miR-125b-5p αποτελεί στόχο για το STAT3, μεταγραφικός παράγοντα που  επάγει την 
έκφραση του PD-L1. Το hsa-miR-20a-5p αλληλεπιδρά με την 3’ αμετάφραστη περιοχή του 
STAT3, έχοντας ως αποτέλεσμα τα μειωμένα επίπεδα έκφρασης του και συνεπώς καταστολή 
της ενεργοποίησης του μονοπατιού PD-1/PD-L1



Πρόδρομα αποτελέσματα

Ιστολογική
διάγνωση

Αριθμός
δειγμάτων

ΑΡΝΗΤΙΚΗ 16

CIN1 13

CIN2 14

CIN3 13

SCC 6

ADENOCA 6



Συμπεράσματα
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Å miRNA 106b-5p δείχνει να υπερεκφράζεται σε 
υψηλόβαθμες αλλοιώσεις 

Å Περαιτέρω έρευνα αναμένεται να δείξει την επίδραση 
του στην έκφραση του PDL-1 σε επίπεδο mRNA και 
πρωτεΐνης ώστε να αποδειχθεί η πιθανή κλινική του 
σημασία 




